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KARTA OPISU PRZEDMIOTU - SYLABUS

Nazwa przedmiotu
Bioinformatyka

Przedmiot

Kierunek studiow Rok/semestr

Edukacja Techniczno Informatyczna 1/2

Studia w zakresie (specjalnosg) Profil studiéw
ogolnoakademicki

Poziom studiow Jezyk oferowanego przedmiotu

drugiego stopnia polski

Forma studiow Wymagalnos¢

stacjonarne obligatoryjny

Liczba godzin

Wyktfad Laboratoria Inne (np. online)
15 15
Cwiczenia Projekty/seminaria

Liczba punktéw ECTS
3

Wyktadowcy

Odpowiedzialny za przedmiot/wyktadowca: Odpowiedzialny za przedmiot/wyktadowca:
dr Agnieszka Zmierko

tel. 61-665-3052
e-mail: Agnieszka.Zmienko@put.poznan.pl
Wydziat Informatyki i Telekomunikacji

ul. Piotrowo 3, 60-965 Poznan

Wymagania wstepne

Podstawy informatyki w tym systemoéw operacyjnych Podstawowa wiedza z zakresu baz danych
Podstawowe umiejetnosci projektowania algorytmow Podstawy programowania w wybranym jezyku
wysokiego poziomu (np. C/C++, Python, Perl) Umiejetnos¢ pozyskiwania informacji ze wskazanych
zrodet. Umiejetnos¢ pozyskiwania wiedzy z otoczenia. Praca zespotowa. Aktywna postawa przy
rozwigzywaniu problemow, kreatywnos¢, ciekawos¢ poznawcza.

Cel przedmiotu
1. Przekazanie podstawowej wiedzy z bioinformatyki i biologii obliczeniowej

2. Zarysowanie i rozwijanie umiejetnosci rozwigzywania wspodtczesnych problemow pojawiajgcych sie na
gruncie nauk biologicznych, gtéwnie biologii molekularnej, metodami informatycznymi
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3. Zaprezentowanie ogdlnodostepnych zasobow i narzedzi bioinformatycznych.

4. Ksztattowanie umiejetnosci pracy zespotowej nad rozwigzaniem postawionych problemow
bioinformatycznych.

Przedmiotowe efekty uczenia sie

Wiedza

1. aa wiedze o trendach rozwojowych i najistotniejszych nowych osiggnieciach w bioinformatyce
[K2_W11], [K2_W14].

2. zna podstawowe metody, techniki i narzedzia stosowane przy rozwigzywaniu prostych zadan
informatycznych z zakresu bioinformatyki [K2_WO07].

Umiejetnosci
1. potrafi pozyskaé informacje z literatury, baz danych oraz innych Zzrédet w celu utrwalenia i poszerzenia

wiedzy z zakresu bioinformatyki [K2_U04].

2. potrafi przygotowacé w jezyku ojczystym dobrze udokumentowane opracowanie problemow i
algorytmow z zakresu bioinformatyki [K2_U02].

3. potrafi planowac i przeprowadzac eksperymenty obliczeniowe z zastosowaniem narzedzi
bioinformatycznych, interpretowac uzyskane wyniki i wycigga¢ wnioski [K2_U01],[ K2_U10].

4. ma umiejetnos¢ formutowania algorytmow i ich programowania z uzyciem narzedzi
wykorzystywanych w bioinformatyce [K2_U23].

Kompetencje spoteczne
1. potrafi pracowac nad wyznaczonym zadaniem samodzielnie oraz wspotpracowac w zespole [K_K03].

2. potrafi odpowiednio okresli¢ priorytety stuzgce realizacji okreslonego przez siebie lub innych zadania
[K_KO4].

3. rozumie potrzeby poszerzania swoich kompetencji w zakresie tworzenia oraz zastosowania narzedzi
do analizy danych w bioinformatyce i rozumie, ze w tej dziedzinie wiedza i umiejetnosci szybko stajg sie
przestarzate [K2_KO01].

Metody weryfikacji efektéw uczenia sie i kryteria oceny
Efekty uczenia sie przedstawione wyzej weryfikowane sg w nastepujacy sposdb:
Ocena formujaca:

- w zakresie wyktadow:
na podstawie odpowiedzi na pytania dotyczgce materiatu oméwionego na poprzednich wyktadach;
- w zakresie laboratoridw:

na podstawie oceny biezgcego postepu realizacji zadan,
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Ocena podsumowujgca:

ocenianie ciggte na zajeciach

egzamin koncowy

ocena przygotowania studenta do poszczegdlnych sesji zajeé laboratoryjnych
ocena umiejetnosci zwigzanych z realizacjg ¢wiczen laboratoryjnych,
Uzyskiwanie punktéw dodatkowych za obecnos¢ i aktywno$é podczas zajec
Tresci programowe

W ramach wyktadu studenci poznajg podstawowe zagadnienia wspotczesnej bioinformatyki, a takze
podstawowe pojecia i zagadnienia z zakresu biologii molekularnej, niezbedne do zrozumienia
omawianych zagadnien bioinformatycznych. Poruszone zostang nastepujace zagadnienia:

1. Wstep do biologii molekularnej i bioinformatyki
2. Biologiczne bazy danych

3. Genomika

4. Sekwencjonowanie i asemblacja DNA

5. Bioinformatyka strukturalna

6. Biologia systemoéw

7. Ewolucja molekularna

W trakcie zaje¢ laboratoryjnych studenci rozwigzujg w sposéb teoretyczny oraz praktyczny problemy
natury bioinformatycznej oraz zapoznaja sie z dostepnymi zasobami i narzedziami bioinformatycznymi,
powigzanymi z tematyka wyktaddéw.

Metody dydaktyczne
1. Wykfad: prezentacja multimedialna, prezentacja ilustrowana przyktadami podawanymi na tablicy.

2. Cwiczenia laboratoryjne: ¢wiczenia praktyczne, wykonywanie eksperymentéw, dyskusja, praca w
zespole.

Literatura

Podstawowa
1. P.G.Higgs, T.K.Atwood. Bioinformatyka | ewolucja molekularna. PWN. Warszawa. 2012.

2. J.Xiong. Podstawy bioinformatyki. Wyd. Uniwersytetu Warszawskiego. Warszawa. 2009.

3. P. Biecek. Przewodnik po pakiecie R. Wyd. Il Oficyna Wydawnicza GiS, Wroctaw 2014
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Uzupetniajaca

1. RC Deonier, S.Tavare, MS Waterman. Computational Genome analysis. an Introduction. Springer
2005

Bilans nakfadu pracy przecietnego studenta

Godzin ECTS
taczny naktad pracy 64 3,0
Zajecia wymagajgce bezposredniego kontaktu z nauczycielem 32 2,0
Praca wtasna studenta (studia literaturowe, przygotowanie do 20 1,0
zajec laboratoryjnych/¢éwiczen, przygotowanie do
kolokwiéw/egzaminu, wykonanie projektu)*

1 . 12 . ;. ;.
niepotrzebne skresli¢ lub dopisaé inne czynnosci



